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CURSO: - "=
HERRAMIENTAS DE ANALISIS DE SECUENCIAS 2025 (HASB-25)
OBJETIVO

Ofrecer al estudiante una vision introductoria al manejo de bases de datos e informacion de secuencias
biologicas (ADN, ARN y proteinas). Presentar una vision panoramica de las herramientas de analisis

disponibles y realizar ejercicios simples de familiarizacion con las mismas.
I

PUBLICO OBJETIVO
Estudiantes de grado de la carrera de Medicina y EUTM y otras disciplinas afines (Licenciaturas en
Biologia, Bioquimica, Biologia Humana y/o formaciones similares).

PREVIATURAS
Para estudiantes de Medicina y EUTM tener aprobados los médulos de Biologia Celular y Molecular
(BCM1) o Biologia Celular y Tisular del ESFUNO.

Para estudiantes de otras formaciones y facultades, tener aprobados los cursos de Genética y/o Biologia
Celular y Molecular de las carreras de grado correspondientes.

PERIODICIDAD curso anual, en el segundo semestre
Teoricos breves y Practicos

FECHA Noviembre

MODALIDAD Presencial en sala de bioinformatica. Se trabajara con paquetes de distribucion
libre y herramientas online,

CARGA HORARIA 5 semanas, 2 instancias x semana (martes y jueves 14 a 17),
Instancias asincrénicas a través de foros de discusion.

EVALUACION: Evaluacion continua durante las actividades practicas del curso.
: Evaluacion final con prueba tedrico-practica.

CUPO: 20 estudiantes, 12 de Facultad de Medicina y 8 de otras orientaciones.
CREDITOS 6 créditos
SELECCION: Se debe acompaiiar la inscripcion de carta de motivacion -

COORDINADORES: Dr. Santiago Fontenla, Dra. Silvana Pereyra

EQUIPO DOCENTE: Dr. Nicolas Dell'Oca, Dra.Cecilia Matho, Msc. Agustin Bilat, Br. Alejandro

Serra.
Departamento de Genética Tel (598) 2924 9562
Facultad de Medicina (598) 2924 3414 Ext 3469
Universidad de la Republica, UDELAR Fax:(598) 2924 9563
Av. Gral. Flores 2125, CP 11800 m@il: genetica@fmed.edu.uy

Montevideo, Uruguay Web' www.genetica.fmed.edu uy
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TEMARIO Y ACTIVIDADES

Teorico Practico

i Secusnohes Blologicas BatusRciagion i i i i i i T i i e B S e
ispEManAi] Flujo de informacion en las células, Formatos de almacenaje de secuencias bioldgicas
siizganay Caracleristicas generales de secuencias biologicas Visualizadores y editores de secuencias

iy Historia de la secuenciacion y la bioinformatica Secuenciacion Sanger, visualizacion

smsneniied Mecanismos de secuenciacion Calidad y curado de secuenciacion Sanger

L
....................
.....................
....................
..........
.....................
ooooooooooo

..................

==
s R Hase R Datos ganoniicas Y visualigadoren: Hi i p e e BB Hs il i e
::§§§§§§°§.§'§'§‘ Sl I S R R A BRI R T e :-E.S.E:E:Z:;:::;S;';:;:;3;:;::3;2;::3:3;:;3;:_:,:E:E:;:E:::;:;2;3;::3;3::;:;:;3;:;3;2;::::3:3;3,
SEMNU» Utilidad de las bases de datos, Visualizadores genémicos,

stmgni ity visualizadores genomicos, Identificadores, tipos de anotacion y datos disponibles

snibeiiiid ntegracion e interconexion de bases genomicas Busqueda de genes, ubicacién cromosomica,
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simihiiind Busquedas por homologia |dentificacion de transcriptos
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Eﬂﬂm Disefio de primers para secuenciacion Secuencias de referencia y como obtenerias
Deteccion de variantes en secuenciacion Sanger Disefio de primers para PCR y secuenciacion

mrrmnaiiia Alineamiento de a pares y deteccion manual de Alineamiento a referencia y deteccion de variantes

ipEiihieay vanantes Reporte de variantes
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i Mﬁﬂi& Tipos de secuenciacion
5§=-:-:-:-:-:==:::3=. Conceptos de mapeo y ensamblaje Mapeo y visualizacion de datos de NGS
szzmiiiay Anotacion, busqueda de genes, Cobertura, variantes de splicing

sEEEEREREEY gb jnitio y por homologia Deteccion de SNPs

5 dentificacion de SNPs Exosomas, relevanciay uso.  Generacion de archivos de variantes
siniiiid Deteccion de variantes, significado funcional Bases de datos de variantes

ey Bases de datos de variantes Determinacion de sentido funcional
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Departamento de Genética Tel. (598) 2924 9562

Facultad de Medicina (598) 2924 3414 Ext 3469
Universidad de la Republica, UDELAR Fax:(598) 2924 9563
Av, Gral. Flores 2125, CP 11800 m@il: genetica@fmed.edu.uy
Montevideo, Uruguay - Web: www.genetica.fmed.edu.uy



